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YHUBEP3UTET Y BEOI'PA/TY
Behe nay4ynnx obmacTu mpupoIHO-MaTEMaTHIKHAX HayKa

3AXTEB
3a JaBambe CarJIACHOCTH Ha OJUIYKY O PUXBaTamby TeMe JOKTOPCKe JUcepTaiuje u o
oapehuBamy MeHTOpa

Momaumo aa, cxoano wiany 47. ctaB 5, T4. 3. Cratyra ynuBepsutera y beorpany ("'TmacHuk
PC" 6p. 186/15- mpeunmihen Tekct u 189/16), nare carmacHOCT Ha OIIYKY O MPHXBATalmy TEME

TOKTOPCKE TUCEpTAaIlHje:

»PAUYHAPCKE METO/IE ITAPTULIMOHUCABA U T'PYIIMCAIBA YV BUOJIOIIKUM
MPEXAMA*

HAVYHA OBJIACT: UHOOPMATUKA
MOJALI O KAHIUJATY:

1. Hwme, ume jemHOT O] pOIUTEIha U TIPE3NME KaHINIaTa!

MUWJIAHA (Munan) 'PBUh
2. IIperxoaHo oOpa3oBame (Ha3MB U CeAMINTE (PaKyITETa, CTYINUjCKH ITPOrpam):
MMPUPOJHO-MATEMATUYKN ®AKVYJITET YHUBEP3UTETA Y BABA JIVIIU
OcHoBHe akaaeMcke ctyauje ctyaujckor nporpama MATEMATUKA

3. ToxuHa 3aBpIiIeTKa IPETXOAHOT HUBOA CTYHja
2012.r.

4. Ha3uB macrep TeMe Kanauzaara: ,['pymnucame opraHu3ama MOMONY pa3iUUUTHX METO/a
Kiacu(uKanyje y 3aBUCHOCTH OJ] TEHOTHIICKUX U (PEHOTUTICKHX KapaKTepUCTHUKA

5. HasuB ¢akynrera Ha xoMme je mactep Tema oadpamweHa: MATEMATUUKU ®AKVYIITET
YHUBEP3UTETA Y BEOI'PAY

6. T'ogmna omOpane mactep Teme: 2016.
7. Tomuna ynuca Ha noktopcke cryauje: 2016.

8. Hasus cTyaujckor nporpama qokropckux cryauja: MTHOOPMATUKA



flogauu o Npes/oKeHOM MEHTOPY

Wme 1 npesime: NopaaHa MNasnosuh — Nametuh
3Barse; pedoBHU npodecop
Cnucak pagosa Koju KBanuduryjy meHtopa 3a ohierbe LOKTOPCKE AncepTaumje:
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Ob6aBemtaBamo Bac Ja je HacraBHo-Hayuno Behe Maremarnukor ¢akyntera Ha CeJHHIA
onpkanoj 13.09.2019. roauHe pa3sMOTPHIIO NPEIIOKEHY TEMY M 3aKJbYUHJIO JIa je TeMa MoA00Ha
3a M3pagy JOKTOPCKE TUCepTallyje jep Calp:Kh OPUTHHAIHY HJEjy U Jla je O] 3Hadaja 3a pa3Boj
HayKe, MPUMEHY HeHHX pe3yJiTaTa OJIHOCHO Pa3Boj HAyYHE MHUCIH YOIIIIITE.

JIEKAH
MATEMATHUYKOT ®AKVJITETA

[Ipod. ap 3opan Pakuh
[Ipuior:
1. U3Bemraj) Komucuje o olieHn HayyHe 3aCHOBAHOCTH T€Me JOKTOPCKE IucepTaluje
2. Omnyka HacraBHo- HayuHOr Beha O mpuxBaTamy TeMe JOKTOPCKE AucepTaiuje H
onpehuBamy MEHTOpA






